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Le banche dati biologiche contengono:

blocchi discreti e coerenti di informazioni (voci o entries) 

a cui è possibile risalire mediante specifici indici (o keywords) 

es. l’indice “horse” vi fornirà l’elenco di tutte le voci che 
contengono qualunque informazione su cavalli.

“horse liver alcohol dehydrogenase” (horse AND liver AND 
alcohol AND dehydrogenase) fornirà risposte specifiche per 
l’enzima. 



Le banche dati contengono:

blocchi discreti e coerenti di informazioni (voci o entries) 

a cui è possibile risalire mediante specifici indici (o keywords) 

es. l’indice “horse” vi fornirà l’elenco di tutte le voci che 
contengono qualunque informazione su cavalli.

“horse liver alcohol dehydrogenase” (horse AND liver AND 
alcohol AND dehydrogenase) fornirà risposte specifiche per 
l’enzima. 

es. di operatore logico booliano



Le BANCHE DATI

PRIMARIE: contengono dati sperimentali e 
annotazioni

es. sequenza nucleotidica codificante, non codificante

SECONDARIE: contengono analisi di interesse 
generale derivate dalle banche dati primarie

INTEGRATE: permettono di “saltare” velocemente da 
una banca dati primaria all’altra



GenBank Banca dati primaria



Banca dati primariaGenBank
ID   HSIGHAF    standard; RNA; HUM; 1089 BP.
XX
AC   J00231;
XX
SV   J00231.1
XX
DT   13-JUN-1985 (Rel. 06, Created)
DT   02-JUL-1999 (Rel. 60, Last updated, Version 7)
XX
DE   Human Ig gamma3 heavy chain disease OMM protein mRNA.
XX
KW   C-region; gamma heavy chain disease protein;
KW   gamma3 heavy chain disease protein; heavy chain disease; hinge exon;
KW   immunoglobulin gamma-chain; immunoglobulin heavy chain;
KW   secreted immunoglobulin; V-region.
XX
OS   Homo sapiens (human)
OC   Eukaryota; Metazoa; Chordata; Craniata; Vertebrata; Mammalia; Eutheria; FT
OC   Primates; Catarrhini; Hominidae; Homo.
XX
RN   [1]
RP   1-1089
RX   MEDLINE; 82247835.
RA   Alexander A., Steinmetz M., Barritault D., Frangione B., Franklin E.C., FT
RA   Hood L., Buxbaum J.N.;
RT   "gamma Heavy chain disease in man: cDNA sequence supports partial gene
RT   deletion model";
RL   Proc. Natl. Acad. Sci. U.S.A. 79(10):3260-3264(1982).
XX
DR   GDB; 119339; IGHG3.
DR   IMGT/LIGM; J00231; Release 98.12.
DR   SWISS-PROT; P01860; GC3_HUMAN.
XX
CC   The protein isolated from patient OMM is a gamma heavy chain
CC   disease (HCD) protein. It has a large 5' internal deletion
CC   consisting of most of the variable region and the entire ch1
CC   domain. [1] suggests that the protein abnormality is from a partial
CC   gene deletion rather than from defective splicing.
XX

FH   Key             Location/Qualifiers
FH
FT   source          1..1089
FT                   /db_xref="taxon:9606"
FT                   /organism="Homo sapiens"
FT                   /map="14q32.33"
FT   mRNA            <1..1089
FT                   /note="gamma3 mRNA"
FT   gene            23..964
FT                   /gene="IGHG3"
FT   CDS             23..964
FT                   /codon_start=1
FT                   /db_xref="SWISS-PROT:P01860"
FT                   /note="OMM protein (Ig gamma3) heavy chain"
FT                   /gene="IGHG3"
                   /protein_id="AAA52805.1"

FT                   /translation="MKXLWFFLLLVAAPRWVLSQVHLQESGPGLGKPPELK
FT                   TCPRCPEPKSCDTPPPCPRCPEPKSCDTPPPCPRCPEPKSCDTPPPCPXCP
FT                   SVFLFPPKPKDTLMISRTPEVTCVVVDVSHEDPXVQFKWYVDGVEVHNAKT
FT                   STFRVVSVLTVLHQDWLNGKEYKCKVSNKALPAPIEKTISKAKGQPXXXXX
FT                   EMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQPENNYNTTPPMLDSDGSFFLY
                   RWQQGNIFSCSVMHEALHNRYTQKSLSLSPGK"

FT   sig_peptide 26..79
FT                   /note="OMM protein signal peptide"
FT                   /gene="IGHG3"
FT   mat_peptide     80..961
FT                   /note="OMM protein mature peptide"
FT                   /gene="IGHG3"
XX

SQ   Sequence 1089 BP; 240 A; 358 C; 271 G; 176 T; 44 other;
cctggacctc ctgtgcaaga acatgaaaca nctgtggttc ttccttctcc tggtggcagc 60
tcccagatgg gtcctgtccc aggtgcacct gcaggagtcg ggcccaggac tggggaagcc 120
tccagagctc aaaaccccac ttggtgacac aactcacaca tgcccacggt gcccagagcc 180
caaatcttgt gacacacctc ccccgtgccc acggtgccca gagcccaaat cttgtgacac 240
acctccccca tgcccacggt gcccagagcc caaatcttgt gacacacctc ccccgtgccc 300
nnngtgccca gcacctgaac tcttgggagg accgtcagtc ttcctcttcc ccccaaaacc 360
caaggatacc cttatgattt cccggacccc tgaggtcacg tgcgtggtgg tggacgtgag 420
ccacgaagac ccnnnngtcc agttcaagtg gtacgtggac ggcgtggagg tgcataatgc 480
caagacaaag ctgcgggagg agcagtacaa cagcacgttc cgtgtggtca gcgtcctcac 540
cgtcctgcac caggactggc tgaacggcaa ggagtacaag tgcaaggtct ccaacaaagc 600
cctcccagcc cccatcgaga aaaccatctc caaagccaaa ggacagcccn nnnnnnnnnn 660
nnnnnnnnnn nnnnnnnnnn nnnnngagga gatgaccaag aaccaagtca gcctgacctg 720
cctggtcaaa ggcttctacc ccagcgacat cgccgtggag tgggagagca atgggcagcc 780
ggagaacaac tacaacacca cgcctcccat gctggactcc gacggctcct tcttcctcta 840
cagcaagctc accgtggaca agagcaggtg gcagcagggg aacatcttct catgctccgt 900
gatgcatgag gctctgcaca accgctacac gcagaagagc ctctccctgt ctccgggtaa 960
atgagtgcca tggccggcaa gcccccgctc cccgggctct cggggtcgcg cgaggatgct 1020
tggcacgtac cccgtgtaca tacttcccag gcacccagca tggaaataaa gcacccagcg 1080
ctgccctgg 1089

//



ID   HSIGHAF    standard; RNA; HUM; 1089 BP.
XX
AC   J00231;
XX
SV   J00231.1
XX
DT   13-JUN-1985 (Rel. 06, Created)
DT   02-JUL-1999 (Rel. 60, Last updated, Version 7)
XX
DE   Human Ig gamma3 heavy chain disease OMM protein mRNA.
XX
KW   C-region; gamma heavy chain disease protein;
KW   gamma3 heavy chain disease protein; heavy chain disease; hinge exon;
KW   immunoglobulin gamma-chain; immunoglobulin heavy chain;
KW   secreted immunoglobulin; V-region.
XX
OS   Homo sapiens (human)
OC   Eukaryota; Metazoa; Chordata; Craniata; Vertebrata; Mammalia; Eutheria;
OC   Primates; Catarrhini; Hominidae; Homo.
XX
RN   [1]
RP   1-1089
RX   MEDLINE; 82247835.
RA   Alexander A., Steinmetz M., Barritault D., Frangione B., Franklin E.C.,
RA   Hood L., Buxbaum J.N.;
RT   "gamma Heavy chain disease in man: cDNA sequence supports partial gene
RT   deletion model";
RL   Proc. Natl. Acad. Sci. U.S.A. 79(10):3260-3264(1982).
XX
DR   GDB; 119339; IGHG3.
DR   IMGT/LIGM; J00231; Release 98.12.
DR   SWISS-PROT; P01860; GC3_HUMAN.
XX
CC   The protein isolated from patient OMM is a gamma heavy chain
CC   disease (HCD) protein. It has a large 5' internal deletion
CC   consisting of most of the variable region and the entire ch1
CC   domain. [1] suggests that the protein abnormality is from a partial
CC   gene deletion rather than from defective splicing.
XX

SQ   Sequence 1089 BP; 240 A; 358 C; 271 G; 176 T; 44 other;
cctggacctc ctgtgcaaga acatgaaaca nctgtggttc ttccttctcc tggtggcagc 60
tcccagatgg gtcctgtccc aggtgcacct gcaggagtcg ggcccaggac tggggaagcc 120
tccagagctc aaaaccccac ttggtgacac aactcacaca tgcccacggt gcccagagcc 180
caaatcttgt gacacacctc ccccgtgccc acggtgccca gagcccaaat cttgtgacac 240
acctccccca tgcccacggt gcccagagcc caaatcttgt gacacacctc ccccgtgccc 300
nnngtgccca gcacctgaac tcttgggagg accgtcagtc ttcctcttcc ccccaaaacc 360
caaggatacc cttatgattt cccggacccc tgaggtcacg tgcgtggtgg tggacgtgag 420
ccacgaagac ccnnnngtcc agttcaagtg gtacgtggac ggcgtggagg tgcataatgc 480
caagacaaag ctgcgggagg agcagtacaa cagcacgttc cgtgtggtca gcgtcctcac 540
cgtcctgcac caggactggc tgaacggcaa ggagtacaag tgcaaggtct ccaacaaagc 600
cctcccagcc cccatcgaga aaaccatctc caaagccaaa ggacagcccn nnnnnnnnnn 660
nnnnnnnnnn nnnnnnnnnn nnnnngagga gatgaccaag aaccaagtca gcctgacctg 720
cctggtcaaa ggcttctacc ccagcgacat cgccgtggag tgggagagca atgggcagcc 780
ggagaacaac tacaacacca cgcctcccat gctggactcc gacggctcct tcttcctcta 840
cagcaagctc accgtggaca agagcaggtg gcagcagggg aacatcttct catgctccgt 900
gatgcatgag gctctgcaca accgctacac gcagaagagc ctctccctgt ctccgggtaa 960
atgagtgcca tggccggcaa gcccccgctc cccgggctct cggggtcgcg cgaggatgct 1020
tggcacgtac cccgtgtaca tacttcccag gcacccagca tggaaataaa gcacccagcg 1080
ctgccctgg 1089

//

FH   Key             Location/Qualifiers
FH
FT   source          1..1089
FT                   /db_xref="taxon:9606"
FT                   /organism="Homo sapiens"
FT                   /map="14q32.33"
FT   mRNA            <1..1089
FT                   /note="gamma3 mRNA"
FT   gene            23..964
FT                   /gene="IGHG3"
FT   CDS             23..964
FT                   /codon_start=1
FT                   /db_xref="SWISS-PROT:P01860"
FT                   /note="OMM protein (Ig gamma3) heavy chain"
FT                   /gene="IGHG3"
FT                   /protein_id="AAA52805.1"
FT                   /translation="MKXLWFFLLLVAAPRWVLSQVHLQESGPGLGKPPELK
FT                   TCPRCPEPKSCDTPPPCPRCPEPKSCDTPPPCPRCPEPKSCDTPPPCPXCP
FT                   SVFLFPPKPKDTLMISRTPEVTCVVVDVSHEDPXVQFKWYVDGVEVHNAKT
FT                   STFRVVSVLTVLHQDWLNGKEYKCKVSNKALPAPIEKTISKAKGQPXXXXX
FT                   EMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQPENNYNTTPPMLDSDGSFFLY
FT                   RWQQGNIFSCSVMHEALHNRYTQKSLSLSPGK"
FT   sig_peptide 26..79
FT                   /note="OMM protein signal peptide"
FT                   /gene="IGHG3"
FT   mat_peptide 80..961
FT                   /note="OMM protein mature peptide"
FT                   /gene="IGHG3"
XX

GenBank Banca dati primaria

dati

annotazioni

Feature Table



ID   HSIGHAF    standard; RNA; HUM; 1089 BP.
XX
AC   J00231;
XX
SV   J00231.1
XX
DT   13-JUN-1985 (Rel. 06, Created)
DT   02-JUL-1999 (Rel. 60, Last updated, Version 7)
XX
DE   Human Ig gamma3 heavy chain disease OMM protein mRNA.
XX
KW   C-region; gamma heavy chain disease protein;
KW   gamma3 heavy chain disease protein; heavy chain disease; hinge exon;
KW   immunoglobulin gamma-chain; immunoglobulin heavy chain;
KW   secreted immunoglobulin; V-region.
XX
OS   Homo sapiens (human)
OC   Eukaryota; Metazoa; Chordata; Craniata; Vertebrata; Mammalia; Eutheria;
OC   Primates; Catarrhini; Hominidae; Homo.
XX
RN   [1]
RP   1-1089
RX   MEDLINE; 82247835.
RA   Alexander A., Steinmetz M., Barritault D., Frangione B., Franklin E.C.,
RA   Hood L., Buxbaum J.N.;
RT   "gamma Heavy chain disease in man: cDNA sequence supports partial gene
RT   deletion model";
RL   Proc. Natl. Acad. Sci. U.S.A. 79(10):3260-3264(1982).
XX
DR   GDB; 119339; IGHG3.
DR   IMGT/LIGM; J00231; Release 98.12.
DR   SWISS-PROT; P01860; GC3_HUMAN.
XX
CC   The protein isolated from patient OMM is a gamma heavy chain
CC   disease (HCD) protein. It has a large 5' internal deletion
CC   consisting of most of the variable region and the entire ch1
CC   domain. [1] suggests that the protein abnormality is from a partial
CC   gene deletion rather than from defective splicing.
XX

SQ   Sequence 1089 BP; 240 A; 358 C; 271 G; 176 T; 44 other;
cctggacctc ctgtgcaaga acatgaaaca nctgtggttc ttccttctcc tggtggcagc 60
tcccagatgg gtcctgtccc aggtgcacct gcaggagtcg ggcccaggac tggggaagcc 120
tccagagctc aaaaccccac ttggtgacac aactcacaca tgcccacggt gcccagagcc 180
caaatcttgt gacacacctc ccccgtgccc acggtgccca gagcccaaat cttgtgacac 240
acctccccca tgcccacggt gcccagagcc caaatcttgt gacacacctc ccccgtgccc 300
nnngtgccca gcacctgaac tcttgggagg accgtcagtc ttcctcttcc ccccaaaacc 360
caaggatacc cttatgattt cccggacccc tgaggtcacg tgcgtggtgg tggacgtgag 420
ccacgaagac ccnnnngtcc agttcaagtg gtacgtggac ggcgtggagg tgcataatgc 480
caagacaaag ctgcgggagg agcagtacaa cagcacgttc cgtgtggtca gcgtcctcac 540
cgtcctgcac caggactggc tgaacggcaa ggagtacaag tgcaaggtct ccaacaaagc 600
cctcccagcc cccatcgaga aaaccatctc caaagccaaa ggacagcccn nnnnnnnnnn 660
nnnnnnnnnn nnnnnnnnnn nnnnngagga gatgaccaag aaccaagtca gcctgacctg 720
cctggtcaaa ggcttctacc ccagcgacat cgccgtggag tgggagagca atgggcagcc 780
ggagaacaac tacaacacca cgcctcccat gctggactcc gacggctcct tcttcctcta 840
cagcaagctc accgtggaca agagcaggtg gcagcagggg aacatcttct catgctccgt 900
gatgcatgag gctctgcaca accgctacac gcagaagagc ctctccctgt ctccgggtaa 960
atgagtgcca tggccggcaa gcccccgctc cccgggctct cggggtcgcg cgaggatgct 1020
tggcacgtac cccgtgtaca tacttcccag gcacccagca tggaaataaa gcacccagcg 1080
ctgccctgg 1089

//

FH   Key             Location/Qualifiers
FH
FT   source          1..1089
FT                   /db_xref="taxon:9606"
FT                   /organism="Homo sapiens"
FT                   /map="14q32.33"
FT   mRNA            <1..1089
FT                   /note="gamma3 mRNA"
FT   gene            23..964
FT                   /gene="IGHG3"
FT   CDS             23..964
FT                   /codon_start=1
FT                   /db_xref="SWISS-PROT:P01860"
FT                   /note="OMM protein (Ig gamma3) heavy chain"
FT                   /gene="IGHG3"
FT                   /protein_id="AAA52805.1"
FT                   /translation="MKXLWFFLLLVAAPRWVLSQVHLQESGPGLGKPPELK
FT                   TCPRCPEPKSCDTPPPCPRCPEPKSCDTPPPCPRCPEPKSCDTPPPCPXCP
FT                   SVFLFPPKPKDTLMISRTPEVTCVVVDVSHEDPXVQFKWYVDGVEVHNAKT
FT                   STFRVVSVLTVLHQDWLNGKEYKCKVSNKALPAPIEKTISKAKGQPXXXXX
FT                   EMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQPENNYNTTPPMLDSDGSFFLY
FT                   RWQQGNIFSCSVMHEALHNRYTQKSLSLSPGK"
FT   sig_peptide 26..79
FT                   /note="OMM protein signal peptide"
FT                   /gene="IGHG3"
FT   mat_peptide     80..961
FT                   /note="OMM protein mature peptide"
FT                   /gene="IGHG3"
XX

GenBank Banca dati primaria

dati

annotazioni

Feature Table o Tabella 
delle proprietà

può indicare :

-organismo di provenienz

-localizzazione genica

-unità ripetitive

…..

….



UniProt



UniProt
ID   Q9XSK1      PRELIMINARY;      PRT;   142 AA.
AC   Q9XSK1;
DT   01-NOV-1999 (TrEMBLrel. 12, Created)
DT   01-NOV-1999 (TrEMBLrel. 12, Last sequence update)
DT   01-NOV-1999 (TrEMBLrel. 12, Last annotation update)
DE   II ALPHA4 HAEMOGLOBIN CHAIN.
GN   II ALPHA4.
OS   Bubalus bubalis (Water buffalo).
OC   Eukaryota; Metazoa; Chordata; Craniata; Vertebrata; Mammalia;
OC   Eutheria; Cetartiodactyla; Ruminantia; Pecora; Bovoidea; Bovidae;
OC   Bovinae; Bubalus.
RN   [1]
RP   SEQUENCE FROM N.A.
RA   Ferranti P., Rullo R., Zappacosta F., Vincenti D., Masala B.,
RA   Di Luccia A.;
RT   "River buffalo (Bubalus bubalis L.) alpha globin gene and chain
RT   sequences: evolutionary structural relationship among some ruminant
RT   species.";
RL   Submitted (MAY-1999) to the EMBL/GenBank/DDBJ databases.
DR   EMBL; AJ242734; CAB43765.1; -.
SQ   SEQUENCE   142 AA;  15171 MW;  99F24F6E285C758F CRC64;

MVLSAADKSN VKAAWGKVGG HAADYGAEAL ERMFLSFPTT KTYFPHFDLS HGSAQVKGHG
AKVANALTKA VGHLDDLPGA LSELSDLHAH KLRVDPVNFK LLSHSLLVTL ASHLPNDFTP
AVHASLDKFL ASVSTVLTSK YR

//

Formato di seq FASTA
>Q9XSK1 
MVLSAADKSNVKAAWGKVGGHAADYGAEALERMFLSFPTTKTYFPHFDLSHGSAQVKGHG
AKVANALTKAVGHLDDLPGALSELSDLHAHKLRVDPVNFKLLSHSLLVTLASHLPNDFTP
AVHASLDKFLASVSTVLTSKYR



ID   Q9XSK1      PRELIMINARY;      PRT;   142 AA.
AC   Q9XSK1;
DT   01-NOV-1999 (TrEMBLrel. 12, Created)
DT   01-NOV-1999 (TrEMBLrel. 12, Last sequence update)
DT   01-NOV-1999 (TrEMBLrel. 12, Last annotation update)
DE   II ALPHA4 HAEMOGLOBIN CHAIN.
GN   II ALPHA4.
OS   Bubalus bubalis (Water buffalo).
OC   Eukaryota; Metazoa; Chordata; Craniata; Vertebrata; Mammalia;
OC   Eutheria; Cetartiodactyla; Ruminantia; Pecora; Bovoidea; Bovidae;
OC   Bovinae; Bubalus.
RN   [1]
RP   SEQUENCE FROM N.A.
RA   Ferranti P., Rullo R., Zappacosta F., Vincenti D., Masala B.,
RA   Di Luccia A.;
RT   "River buffalo (Bubalus bubalis L.) alpha globin gene and chain
RT   sequences: evolutionary structural relationship among some ruminant
RT   species.";
RL   Submitted (MAY-1999) to the EMBL/GenBank/DDBJ databases.
DR   EMBL; AJ242734; CAB43765.1; -.
SQ   SEQUENCE   142 AA;  15171 MW;  99F24F6E285C758F CRC64;

MVLSAADKSN VKAAWGKVGG HAADYGAEAL ERMFLSFPTT KTYFPHFDLS HGSAQVKGHG
AKVANALTKA VGHLDDLPGA LSELSDLHAH KLRVDPVNFK LLSHSLLVTL ASHLPNDFTP
AVHASLDKFL ASVSTVLTSK YR

//

UniProt

Formato di seq FASTA

Per una sequenza proteica

Le annotazioni riportano:

regioni che:

-svolgono una funzione 

-interagiscono con altre 
molecole

-possiedono struttura 
secondaria o terziaria

ponti disolfuro etc. etc.

>Q9XSK1 
MVLSAADKSNVKAAWGKVGGHAADYGAEALERMFLSFPTTKTYFPHFDLSHGSAQVKGHG
AKVANALTKAVGHLDDLPGALSELSDLHAHKLRVDPVNFKLLSHSLLVTLASHLPNDFTP
AVHASLDKFLASVSTVLTSKYR





ensembl

Fonte universale di informazioni sul 
genoma umano e altri genomi

DATI: genomi: geni, SNP (Single Nucleotide
Polymorphism), sequenze ripetute, omologie

ANNOTAZIONI: regioni codificanti, per ciascun gene 
prove a supporto della sua identificazione

COLLEGAMENTI: altre banche dati e programmi



Focalizzare una ricerca….

Immaginate di voler cercare un articolo 
scientifico o una sequenza proteica depositata 
da una scienziata di nome E(lisabetta) Coli

………………

Dovrete specificare che l’indice E Coli si riferisce 
ad un autore (e non ad una specie)!!

es. PubMed: banca dati bibliografica

E coli

Coli E[au]







Maturazione di una entry

Non annotata Preliminare Non revisionata Standard

Alcune sono state rimosse quando si sono rivelate sbagliate



Le banche dati possono contenere errori sia nei dati
es. errore di sequenziamento, sperimentale

che nelle annotazioni
es.  Funzione associata ad una proteina

dominio 2dominio 2

funzione ignota



Le banche dati possono contenere errori sia nei dati
es. errore di sequenziamento, sperimentale

che nelle annotazioni
es.  Funzione associata ad una proteina

dominio 2Proteina da annotare

Proteina annotata 
come Ser-proteasi funzione ignota

dominio 1

Ser-proteasi funzione ignota

dominio 2



Le BANCHE DATI

PRIMARIE: contengono dati sperimentali e 
annotazioni

es. Ensembl: sequenza nucleotidica codificante, non 
codificante

SECONDARIE: contengono analisi di interesse 
generale derivate dalle banche dati primarie

INTEGRATE: permettono di “saltare” velocemente da 
una banca dati primaria all’altra



Banche dati derivate

Loci geneticiBanche dati 
genomiche

LocusLink

Geni e malattie 
genetiche associate

Banche dati 
genomiche

OMIM

PatternBanca dati di 
sequenze proteiche

PROSITE

Allineamento di domini 
proteici simili

Banca dati di sequenze 
proteicheProdom

Allineamento di famiglie di 
proteine omologhe

Banca dati di sequenze 
proteichePfam, Prints, 

BLOCKS

Definizione di domini 
proteici

Banca dati PDB3Dee

Classificazione strutturaleBanca dati PDBFSSP, SCOP, 
CATH

Allineam. di seqs di 
proteine di struttura nota 
con tutte le seqs ad esse 
simili

Banca dati PDB
e di sequenze proteiche

HSSP

Assegnamenti di struttura 
secondaria

Banca dati PDBDSSP

Ragruppamento ed 
allineamento di seq. EST

Banca dati ESTEMEST

ContieneDerivata daNome



Le principali banche dati integrate

Entrez

-Protein

-Peptide

-Nucleotide

-Structure

-Genome

-Popset

-OMIM (Online Mendelian Inheritance in Man)

Sequence Retrieval System (SRS)







Seconda lezione. 
Contenuti

1. Introduzione alle Banche di Dati

2. Ricerca di informazioni in banche dati sul gene 
della β-globina umana



Un esempio di evoluzione a livello molecolare:

la famiglia delle globine

L’emoglobina e’ composta da 4 catene polipeptidiche, 
chiamate globine, necessarie al trasporto delle
molecole di O2 a due a due uguali.

 



Esercitazione N. 1

http://www.chem.unisa.it/luigicavallo/
(derivate da esercitazioni tenute dal gruppo
BioComputing http://cassandra.bio.uniroma1.it)

Ricerca di informazioni in banche dati sul gene della β-
globina umana nelle banche dati integrate Entrez ed SRS

Visualizzazione della localizzazione del gene sul genoma
umano e raccolta informazioni nella banca dati genomica
Ensembl



Come si scrive una relazione di laboratorio

(Times New Roman 12, 3-5 pp.)

1) TITOLO: argomento dell’esercitazione 

2) GRUPPO DI LAVORO (indicare il nome ed il numero di 
matricola degli studenti che fanno parte del gruppo)

3) INTRODUZIONE (descrizione della base teorica
dell’esercitazione)

4) MATERIALI E METODI (descrizione della procedura e 
dei materiali utilizzati per arrivare ai risultati ottenuti.)

5) RISULTATI E DISCUSSIONE (esposizione dei risultati 
ottenuti, selezionando le informazioni piu’ rilevanti, ed 
eventuale commento)

NOTA. Figure e grafici copiati dal web sono utili solo se 
adeguatamente commentati nel testo!


